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Etape 1 : Connexion à Galaxy

• Se connecter à l’instance Galaxy « France » : 
https://usegalaxy.fr/

• Créer un nouvel historique de travail
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Données utilisées pour le TP
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Etape 2 : Importer des fichiers 
FASTQ (RNAseq)

• Disponibilité des données sur SRA : 
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/sra?term=SRP322113
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Etape 2 : Importer des fichiers 
FASTQ (RNAseq)

• Utilisation de l’outil « Run selector » pour 
choisir les échantillons :
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Etape 2 : Importer des fichiers 
FASTQ (RNAseq)

• Sélectionner les 3 réplicats 1H, ainsi que les 3 réplicats 4H, 
exporter un fichier texte avec les identifiants d’accession des 
échantillons :  
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(*) Le génotype de ces échantillons est D37



Etape 2 : Importer des fichiers 
FASTQ (RNAseq)

• Importer le fichier des identifiants SRA dans 
l’historique Galaxy :
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Etape 2 : Importer des fichiers 
FASTQ (RNAseq)
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• Importer le fichier FASTQ dans l’historique de travail
• Outil : Get Data / Faster Download and Extract Reads in 

FASTQ 

4



Temps attente (un peu long…)
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Données de type « pair-end »



Historique de secours

• Si l’importation des fichiers FASTQ depuis la 
banque de données SRA est trop longue, vous 
pouvez importer les données de mon 
historique de secours :

https://usegalaxy.fr/u/gaellelelandais/h/backup---
tp-galaxy-partie-2

• Passez ensuite à l’étape suivante !
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Etape 3 : Reproduire le TP 
Galaxy (partie 1)

• Contrôle de la qualité des séquences avec le 
logiciel FASTQC

• Alignement des séquences sur le génome de 
référence avec le logiciel BOWTIE2
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Accéder à la page Web de présentation de l’outil. Deux
utilisations du logiciel sont possibles, en local ou bien
sur un serveur distant.
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Importer le génome de référence (FASTA) dans IGV. Il
est conseillé d’utiliser les liens suivants :

• https://drive.google.com/file/d/1AQ2RI94PoM0J862lOm8lT7pokMe4iku5/view?usp=share_link (Genome link)

• https://drive.google.com/file/d/174JkfN1Bh2750rPqnhzrtvZUfnmKd8Bb/view?usp=share_link (Index link)
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Importer le génome de référence (FASTA) dans IGV. Il
est conseillé d’utiliser les liens suivants :

• https://drive.google.com/file/d/1AQ2RI94PoM0J862lOm8lT7pokMe4iku5/view?usp=share_link (Genome link)

• https://drive.google.com/file/d/174JkfN1Bh2750rPqnhzrtvZUfnmKd8Bb/view?usp=share_link (Index link)
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Télécharger les fichiers BAM et BAM_INDEX, résultats de
l’alignement des séquences sur le génome de référence :
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Importer les fichiers BAM et BAM_INDEX dans IGV :
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Importer ensemble les fichiers BAM et BAM_INDEX dans IGV :
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Etape 4 : Visualisation des 
résultats avec IGV

• Et voilà ☺
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Conseil : Installation du logiciel 
IGV en local 

• La version Web d’IGV a l’avantage d’exister et 
d’être gratuite !

• Il lui manque toutefois quelques fonctionnalités 
utiles pour analyser les résultats.

• Si possible, il est donc recommandé d’installer 
la version locale d’IGV : 
https://software.broadinstitute.org/software/igv/download
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Fin de la partie 2 ☺



Sauf mention contraire, ce contenu est mis à disposition selon les termes 
de la licence Creative Commons Attribution - Partage dans les mêmes 
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